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o Caractériser les SARM en ville en termes de résistance, virulence 
et fond génétique 

o Réaliser à terme un suivi dans le temps et l’espace des SARM de 
ville

La surveillance de la résistance réalisée par la mission PRIMO 
repose sur la collecte de données au sein des laboratoires de ville 
du réseau MedQual-Ville. Santé Publique France et le Centre 
National de Référence des Staphylocoques souhaitaient mieux 
connaître les clones et les mécanismes de résistance des S. aureus 
résistants à la méticilline présents en ville et comprendre leur 
diffusion. 

Cette étude nous a permis de faire un état des lieux des clones de SARM circulants en France, mettant en évidence le clone 
communautaire CC121-MRSA-V producteur d’exfoliatines actuellement émergent. Il sera pertinent de réitérer cette étude 
séquentiellement afin de réaliser à terme un suivi épidémiologique spatio-temporel des SARM  circulant en ville.

o Collecte des SARM  non redondants isolés de prélèvements à visée diagnostique chez des patients de 
ville (hors secteur médico-social), et les métadonnées associées  entre le 02/10/2023 et le 17/11/2023

o Analyse/ NGS : mécanismes de résistance, facteurs de virulence,  fond génétique et comparaison 
génomique

o 24 Laboratoires ayant effectivement participé à l’enquête
o Nombre de souches totales réceptionnées : 214 
o Nombre de SARM confirmés par le CNR et analysés : 194

• Origine des isolats de SARM :
- > 45% de souches d’infections cutanées
- > 40% de souches urogénitales
- ≈ 5% de souches de portage

• Distribution des fonds génétiques des SARM 
en Ville :
- Majorité de clones « nosocomiaux » e.g. CC5-MRSA 

Paediatric & New Paediatric, CC8-MRSA-IV clone Lyon
- Clones « communautaires » majoritaires : 
CC121-MRSA-V, CC152-MRSA-XIII, USA300 et Latin Variant

• Propriétés d’antibio-résistance :
- Résistance aux macrolides fréquentes
- Diversité dans la résistance aux aminosides

• Propriétés de virulence :
- PVL ≈ 13% des souches, TSST-1 ≈ 7% des souches
- > 30% des souches produisent un super-antigène
- Émergence de SARM producteurs d’exfoliatines
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